
Introducción 
El uso del PET (Tereftalato de polietileno) en la 
vida cotidiana ha provocado una gran 
acumulación en el planeta (1).  Es difícil 
erradicarlo, por lo que se ha empleado la 
biorremediación como alternativa. Hoy en día se 
han descrito bacterias como: I. Sakaiensis (2), 
Delftia sp, Saccharomonspora viridis (3), 
Thermobifida sp (4), y Dietzia sp (5).
Los biocódigos de barras son secuencias de DNA 
cortas y estandarizadas; que permiten identificar y 
relacionar las especies e individuos a nivel 
genético (6).

Objetivo

Aislamiento y caracterización de 
bacterias degradadoras de PET por 

bio-código de barras.
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● Identificar por medio de biocódigo de barras 
bacterias degradadoras de PET.

Hipótesis
Instituciones han aislado bacterias 
degradadoras de PET recurriendo a 
tiraderos. Por lo tanto, en residuos sólidos 
del basurero del bordo de Xochiaca se 
podrían encontrar este tipo de bacterias.

Metodología

Muestra Biofilm
Especies % de 

identidad

1.2 Pseudomonas sp. 100

2.2 Psychrobacter sp; Pseudomonas. 100, 100

3.2 Stenotrophomonas rhizophila(?); 
Pantoea. 100, 100, 100

4.2 Glutamicibacter o Arthrobacter; 
Achromobacter o Enterobacter. 100, 98.25

5.2 Psychrobacter sp; Actinobacteria o 
Arthrobacter 100, 100

6.2 Pseudomonas sp; Chryseobacterium sp 
o Achromobacter. 100, 100

8.2 Paracoccus sp; Psychrobacter. 100, 100

10.2 Pseudomonas sp; Microbacterium; 
Lysinibacillus sp.

91.08, 93.4, 
100

Biodiversidad de microorganismos degradadores de PET
Gen ribosomal 16S

Medio LB
(10 muestras)

Medio MM
(8 muestras)

Cultivos 
Puros

4 pases
(1 mes y medio)

6-8 meses

(5.2): 92 (6.2): 85 (4.2): 74 (2.2): 106

(10.2): 104 (1.2): 72 (3.2): 76 (8.2): 90 Secuencia de un fragmento del  
gen ribosomal 16S

Colecta: Muestreo en el basurero del 
bordo de Xochiaca
Cultivos:
• Medio LB: 25ml en 10 cultivos con 

1cm3 de cada muestra recolectada 
del basurero del B.X por 5 días.

• Medio MM con PET: 50ml de MM y 
1ml de los cultivos LB por 90 días.

Biofilm: Se incubaron las muestras en 
MM y en tubos de PCR por 60 días.
Aislamiento DNA con un protocolo 
simplificado, PCR(fragmento gen 
ribosomal 16S), secuenciamiento.

Conclusiones
✔ Se aislaron bacterias degradadoras de 

PET.

✔ Por medio de código de barras podemos 
describir una gran diversidad de especies 
de bacterias degradadoras de PET.

✔ Hay una correlación de  diversidad de 
biofilm con la biodiversidad de géneros 
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