DIO D A RIZOBA RIA PROMOITORA J

() ) A 1 A A o) A A nNA
A PA ) A A OYO = O O
O O D A A DAD PLA R
o R o Lop Ag P O o o o P o
O d A dro O P b B o
) \
¥ i
ROD O \ &
&
e Dero co e etodo pre of o de ag a que sobre e a i { }
e O de Xo O a on bue end ento (Altie 000 AGARPA 2018
erca de la aices de e e e blece |a osfe ona acte da po berga
diverso oorg o dos por lo ompuestos g OS € dados por la e
onocid oMo RIZOD eria Promoto de : e O de P PGPR po
g e g quiene e bene ente co ap a /)
PO ODOLC A
0Q a ob e ed e el empleo
olecta de la orta a A a ento de las PGPR
de de obiolog biolog O ento e
- = o= e a zona de la ortaliza
e pod o[ d e el Bio-Codigo de B a bano (BB
grupo, g ero e O pecie

OB O
Po edio d e 0 e e el DNA e <
g 0 g P PR de ada a 13 orta a oplologia a a
o de d 0 = 0 oge A
p> R
ADO A
Tabla 1. Resultados A -
+ a0, i
a O de DNA po A D acilo del ge BSRNA
Bacilos cortos en . nCD
LR1 Negatlva éetodo BB PO edio de la
cadenas
; Colon W -
Bacilos cortos en . -
VA1 Negativa lechosas gr: # -
cadenas :
bordes irregulare: ¢
Tabla 2. Resultados del estudio con herramientas moleculares (identificacion)
-
LR1 | FJ824666.1 | Bacillus licheniformis | 785 | 4 dhgeliot il —
LR2 | EF195092.1 | Paenibacillus sp. DiSca6 | 778 5 SeTerseeTaEe T e e Aae s el
LA3 | EF195092.1 | Paenibacillus sp. DiSca6 | 729 | 18 (et ettt il
LR4 | EF195092.1 | Paenibacillus sp. DiSca6 | 780 5
Lechuga | LR5 | EF195092.1 | Paenibacillus sp. DiSca6 | 762 12
LR6 | FNB46611.1 Sporosarcina sp. SS-2009- 765 4
PA3
LR7 | FJ970034.1 Exiguobacterium 737 | 11 vyt
acetylicum —— FN646611.1|sporosarcina_sp.
VA1 | FJ944665.1 | Paenibacillus amylolyticus | 787 3 s
Verdolaga 2844 b
L it
Cebollin CJ1 D16273.1 Bacillus megaterium 762 1 H”;9977?10;:l‘mj@::baﬂe"um-m
CJ2 | MG554193.1 Bacillus megaterium 774 7 ‘gfﬁazs;sal ‘lb\bz‘:lwllus:megalenum
1jbacilus_megaterium
EM1
E ti EM.
PazO® I ENi2 | MG554193.1|  Bacillus megaterium | 787 | 4 ‘ wt o
131 .1 bacillus_sp.
Q350834.1|bacillus_lichenifor
Trebol TR1 | HF952664.1 Pseudjrtgrzbacter 719 16 Rariss Libsatus Tchentor
@ y ails MG554193.1bacillus_megaterium
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De acuerdo con los resultados, concluimos que se lograron aislar e £1944664.1 paenibacillus_amylo

LR4
identificar 11 cepas cuya morfologia celular, en su mayoria, fueron e Amenbac
. . s e o senibacillus_s
Bacillus sp. Gram (-). A partir de su similitud y su relacion filogenética e "
. LR2
con la base de datos del Genbank, las cepas predominantes son €F195092.1 paenibacilus._sp.
Bacillus megaterium y Paenibacillus sp. Tanto el analisis como la dros2664.1 EF195073.Lipaenibacillus_sp.
N R . | 1lpseudarthrobacter_o
literatura consultada nos permitié conocer el potencial de nuestras A67S73 o .
. . . FJ267575.1|arthrobacter_sp.
muestras como promotoras del crecimiento, pudiendo establecer que ™ "

las cepas aisladas podrian presentar cualidades tales como, fijacion
de N,, fungicidas y bactericidas, entre otros.

Figura 1. Arbol filogenético ML de las cepas en estudio y las referencias de NCBI
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