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En animales el gen de la subunidad 1 de la citocromo C Oxidasa (COI) se ha utilizado para establecimiento de biocodigos de barras, es decir,
una secuencia corta de DNA tomada de una porcion estandarizada del genoma para determinar de forma objetiva una especie. Los lepiddpteros
son parte de la polinizacion y participan como bioindicadores de parametros ambientales. Existen aproximadamente 165,000 especies de
mariposas Yy polillas en el mundo, y su taxonomia no esta del todo resuelta. En la CDMX los ejemplares identificados como “mariposa blanca de la
col” abarcan los géneros Leptophobia y Pieris, por lo que analizaremos la secuencia del gen de la COIl en ejemplares de Leptophobia aripa
colectados en el Parque Tezozdmoc con la finalidad de establecer sus relaciones filogenéticas con otros grupos emparentados.
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