CLAVE INDIVIDUO | NOMBRE CIENTIFICO Numero de pozo PCR | RESULTADO PCR RESULTADO DE SE-
CUENCIACION
' ~0s ranidc R0l 1 de barras G o 1LECCH Fraxinus americana 1 X
: o ) : " : 2LECCH Fraxi ' 2 5 X
en una secuencia corta de DNA estandarizada, que, ademas de ser utiles para clasificar organismos lo raX{nus amerl.cana
- - 3LECCH Fraxinus americana 3 // ®
son el conocimiento sobre la biodiversidad (2). ALECCH Fraxinus americana 4 77 O
El fresno (Fraxinus sp) es una especie nativa de México que se ha ubicado en los bosques de Quercos, el 5LECCH Fraxinus americana 5 5 X
de pino-encino, de mesofilos de montana y bosques de galerias. Dentro de sus caracteristicas morfolo- 3LECCH2 Fraxinus americana 6 6 X
gicas se puede mencionar: es un arbol caducifolio, alcanza una altura entre 15 a 20 metros, con un fus- 6LECCH2 Fraxinus americana 7 // &
te de un metro y con una longevidad de hasta de 80 a 100 afios(3). e petslameneang 8 6 ®
L2 incidencia de la infeccién del f | - ocalizad ot S e G 12LECCH2 Fraxinus americana 9 ) X
a incidencia | e .a infeccion de r'e,sno por e mfjer ago o?a |.z:.:\ a en u?r. as zonas de la . X, NOS T Foxinte omericana o 5 =
planteamos si existe una correlacion entre el nivel de variabilidad genética en las poblaciones del F1TE Fraxinus americana 11 5 X
fresno (CCH, Parque Tezozdmoc y Bosque de Chapultepec) a la infeccion por el muérdago mediante un F2TE B E GG 12 5 X
analisis por Biocodigos de Barras. F3TE Fraxinus americana 13 & X
FATE Fraxinus americana 14 o X
O b - eti V O S FSTE Fraxinus americana 15 5 X
J F1CH Fraxinus americana 16 & X
F2CH Fraxinus americana 17 o X
Generales F3CH Fraxinus americana 18 5 X
Obtencidn de bio-cddigo de barras genético para la identificacidon del fresno en tres sitios en la CdMx. FACH Fraxinus americana 19 6 )
. g ST . . . . FS5CH Fraxi ' 2
Identificar por Biocddigos de barras a nivel de especie a los organismos de estudio. > raximis gmericand 0 0 =
Cuantificar en nivel de variabilidad genética en poblaciones del fresno. Tabla(1): Se muestra la clasificacion de los individuos segun la zona en la que fueron
Particular recolectados, junto a el orden de pozo segin como se colocaron en el gel.
. : s SIMBOLOGIA TABLA (1
Obtener DNA del tejido foliar los individuos colectados. (1)
. - X Se obtuvo secuenciacion
Realizar una amplificacion por PCR del gene rbcl del cloroplasto. i e e e seanEnaE e
Comparar las secuencias de rbcl con la base de datos genético para determinar la especie a la que per- // No se obtuvo amplificacion
& Se obtuvo amplificacion
tenecen.
Analizar la diversidad genética intrapoblacional en los grupos poblaciones con el empleo del logaritmo
Kimura 2-p. Existe poca variabilidad genética en la poblacion de Fraxinus americana del CCH.
Eﬁﬁfﬂ”ﬁ' o oo o o .
americanan
, Fraxinus: 0.0000000000x oo 3| o K
Metodologia i
Fraxinus: 0.0000000000% 0.0000000000k H H b 5
americanatt
Colecta Fraxinus: 0.0000000000% 0.0000000000% 0.0000000000k M oW X
Se delimit t d tudi | americanas
= CGEHITHESEON JE‘; EORES = E =St IE SO Fraxinus-  0.0000000000% 0.0000000000% 0.0000000000 0.0000000000K " oK
pPresencia de iresnos. bosque de Analisis de secuenciacion americanad
Chapultepec (5 muestras), el Parque Las secuencias de DNA se recortaron y Fraxinus:  0.0000000000x 0.0000000000% 0.0000000000K 0.0000000000 0.00000000005 ;
Tezozomoc (5 muestras) y el CC.H pl_antel T T e | sl eI e s americanat
Azcapotzalco (10 muestras); se limpiarony alineamiento de cada poblacion se realizé con Fraxinus: 0.0000000000% 0.0000000000% 0.0000000000% 0.0000000000% 0.0000000000% 0.0000000000:
conservaron a —20°C. el programa de Geneious. El andlisis de la americanad

variabilidad genética se empleo el programa
MEGA (Molecular Evolutionary Genetics
Analysis) con el algortimo Kimura 2-p.

Existe poca variabilidad genética en |la poblacion de Fraxinus americana en el bosque de Chapultepec
Aislamiento DNA

Se realizo un corte del tejido foliar Fraxinus americana

la ext 10 diante el - -
para la extraccion, mediante e Fraxinus americana 0.0000000000

empleo de un disco de 3mm de
Filtro Whatman. Fraxinus americana 0.0000000000 0.0000000000

Secuenciacion

Los tubos de PCR fueron transportados

a BeADN a secuenciar, despues de unas

semanas se entregaron los archivos, los
cuales contenian una informacion

Hay variabilidad genética en la poblacion de Fraxinus americana del parque Tezozdmoc

PCR genetica de cada arbol trabjado Fraxinus americana
La EllTl[_]thlElDl‘l del _ggn rhcl ut_:m_:a::ln en el. Fraxinus americana 0.0019002394
genoma del cloroplasto, se realizo con los
oligos Fraxinus americana 0.0000000000 0.0019002394
(rcbLaF:ATGTCACCACAAACAGAGACTAAAGC; Fraxinus americana 0.0000000000 0.0019002394 0.0000000000
rbcLaR:GTAAAATCAAGTCCACCRCG) con las Deteccion de la Amplificacion.
siguientes condciones: Se realizd una alectroforesis en un gel de
Desnaturalizacidon: 95°C 15 segundos agarosa al 1.5% sugergido en un amortiguador
. TAE1X a 70 volts durante 90 minutos. Se revelo
UETEERD S 2w L LS SRR S por el uso de bromuro de etidio y luz CO N C LU S I O N ES

Extension: 72°C 30 segundos ultravioleta.

« Los organismos del presente estudio son de la especie Fraxinus americana esto con el empleo de Bioco-
digo de barras.

» Con el analisis del Biocddigo de barras, se detectd que no hay una variacion genética intrapoblacional en

Re S U |ta d O S F. americana del CCH y del Bosque de Chapultepec.

« En F. americana del Parque Tezozémoc se detectd variabilidad genética intrapoblacional.

« Hay que hacer un estudio con mayor niumero de organismos, para poder aceptar o rechazar la hipotesis.

La amplificacion del gen rbcl del cloroplasto de Fraxinus americana

. Con los analisis obtenidos indican que existe una baja variabilidad genética en la poblacién de Chapulte-
pec. En un estudio con el muérdago se encontrd una baja diversidad genética en el hospedero (Balderas
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