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CONABIO

INTRODUCCION OBJETIVOS/HIPOTESIS

El poliestireno (PS) genera graves problematicas en ambientes acuaticos (lvar
& Costa, 2014; Solis, 2005) debido a su extensa demanda de aproximadamente
21 millones de toneladas (Ho et al., 2017).

Objetivos

General

 Aislar y caracterizar genéticamente las bacterias del tracto digestivo
del Tenebrio molitor que presenten la capacidad de biodegradar
espuma de poliestireno.

Particulares

- Alslar Dbacterias con la capacidad de biodegradar espuma de
poliestireno.

« ldentificar genéeticamente las colonias de las bacterias Gram positivas
alsladas.

En busca de una solucidn, se ha investigado el uso de la larva de Tenebrio
molitor ya que tiene la capacidad consumir PS, sin embargo, tras ingerir una
dieta con gentamicina, esta capacidad de pierde. Esto sugiere que las bacterias
del tracto digestivo pueden jugar un papel importante en la degradacion del
material (Shan-Shan, et al., 2018; Yang, et al. 2015). Actualmente poco se
sabe sobre la microbiota de estas larvas y no hay suficiente literatura que
soporten su uso en la degradacion del PS (Sangeetha, et al., 2015).

Por tal motivo, el proposito de esta investigacion es aislar y caracterizar
geneticamente los microorganismos provenientes del tracto gastrointestinal de
la larva de T. molitor utilizados en la degradacion de PS.

H1potesis
Se encuentran mas de un genero de bacterias con la capacidad de biodegradar
poliestireno en el tracto gastrointestinal de la larva del Tenebrio molitor.

METODOLOGIA

e ESEEsmaseweseReN

3. Electroforesis 4. Analisis biloinformatico

1. Colecta y procesamiento

de 12 muestra. 2. Extraccion de DNA. 3. Realizacion del PCR. a través de DNA Subway.
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T3C Nuestra hipotesis es aceptada, o que implica que se logré identificar
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