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El uso del PET (Tereftalato de pOlI? ile ) ‘k
o vida cotidiana ha provocado u .
(acum.ulamon en el planeta (1). = cil Medio LB -y Cultivos
- e;[adlcarlc)_, Ror lo que sau.-m:.emplad’o la (10 muestras) (1gries giiedio] Puros
biorremediacion como alternativa..Hoy en dia se
han descrito bacterias como: |. Sakaiensis (2),
Delftia sp, Saccharomonspora viridis (3), ---
Therm a sp (4), y Dietzia sp (9). e N N
gos de barras son secuencias de DNA
: . . .y (5.2): 92 (6.2): 85 (4.2): 74  (2.2): 106
andarizadas; que permiten identificar
las ..especies. e Individuos a ni
g enetico P T T T T
(102) 104 (12) 72 (32) 76 (82) 90 Secuencia de un fragmento del
- AADADA AA AADA AA gen ribosomal 16S
Objetivo -
e |dentificar porjmedio de biocddigo de Biodiversidad de microorganismos degradadores de PET
bacterias degfadadoras de PET. Gen ribosomal 16S
" ' 4
2 ' estra Biofilm Y
| po S —SPeHES ide/;t(ijdead
’ [ 'l ] ]
| a‘. Instituciones han  aislado | bacterie
‘ c_legradadoras de PET rec |end’o_ 1.9 Pseudomii It 100
«  tiraderos. Por lo tanto, en residuos solidc .
del basurero del bordo de hiaca
podrian encontrar este tipo de terlas.‘ 2.2 Psychrobacter sp; Pseudomonas. 100, 100
l
Metodologia | .
) Stenotrophomonas rhizophila(?);
>> Colecta: Muestreo en el basurero deél 3.2 Pantosa. 00, 100, 0
bordo de Xochiaca o .
z> itivos: Glutamicibact Arthrobact
. . utamicioacter o rooaciter,
" Medio LB: 25ml en 10 cdltivos co 4.2 Achromobacter o Enterobacter. 108, 9628
1cm® de cada muestra récolectada :
’ 1.
del basurero del B.X por 3 dias. 3
Medio MM con PET: 50m| de MM 5.2 reychrmbacie” Sp; A N PR T TP 100,100
1ml de los cultivos LB por 90 dias. ’ éi
>> Biofilm: Se incubaron las muestras en | |
MM y en tubos de PCR por 60 dias. W, rseudomonal 5p/ “NYITT NN 400,100
>> Aislamiento DNA con un protocolo
simplificado, @ PCR(fragmento gen - .
ribosomal 168), secuenciamiento. 8.2 Paracoccus sp; Psychrobacter. 100, 100
Conclusiones
10.2 Pseudomonas sp; Microbacterium, 91.08, 93.4,
‘ : ' Lysinibacillus sp. 100
v/ Se aislaron bacterias degradadoras de k 4 ~
PET.
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